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1. Indicar modalidad: curso regular
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3. Tutor responsable:
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6. Descripcidén del curso

Horario
Las clases seran los dias lunes y miércoles de las 12:00 a las 14:00, de manera presencial.
Solamente si las circunstancias epidemioldgicas lo justifican, empleariamos el modo virtual.

Descripcion

Este curso tiene como antecedente necesario a Biologia Molecular. Analizaremos los
aspectos basicos de la genética tanto en procariontes como en eucariontes, y sus
extensiones mas actuales en las ciencias gendémicas. El curso tiene como obijetivos:

1. Que el alumno conozca los conceptos basicos de genética.

2. Que el alumno valore y emplee estos conceptos para una vision evolutiva de la biologia.

Politica y modalidad de evaluacion.

Habran tres examenes escritos (con duracién de dos horas cada uno) a lo largo del curso,
cuyas fechas de aplicacion estan marcadas en el calendario. Los examenes estaran
centrados a la resolucién de problemas, y tendran una longitud de 10 a 12 preguntas, para
resolucion individual. Trataremos de devolver los examenes calificados maximo dos semanas
después de que fueron aplicados.

La calificacion minima aprobatoria es de 6. Calificaciones de 6.5 6 superiores se redondean
al entero inmediato superior (pero 5.5 NO sube a 6).

Si el promedio aritmético de los tres examenes parciales es de 7.5 6 superior, el alumno sera
exentado de examen final, obteniendo como calificacion final su promedio de examenes.




Si el promedio es menor a 7.5 (o si el alumno decide renunciar a la calificacion obtenida por
promedio de los examenes parciales), se debera de presentar examen final. En este examen
podra preguntarse acerca de cualquiera de los contenidos del curso. Habran dos rondas de
examen final, marcadas en el calendario del curso. El alumno podra participar en cualquiera
de las dos rondas (o en las dos), pero al obtener una calificacion minima aprobatoria

en alguno de los examenes, esta se asignara como calificacion final.

De no obtener la calificacion minima aprobatoria en examen final, el alumno podra inscribirse
y presentar un examen extraordinario, que se programara antes del inicio del semestre 2024-
1.

Actividades docentes

Las clases se impartiran los lunes y miércoles de 12:00 a 14:00 h. La asistencia a clases no
es obligatoria, pero si altamente recomendable.

Para cada clase se asignara una lectura obligatoria. En la clase NO se repetira el texto, mas
bien se ampliara la informacion y sobre todo se discutiran y ejemplificaran los conceptos mas
importantes.

La participacion activa de los estudiantes con preguntas, discusiones, solucién de problemas
es esencial para el aprendizaje. Nuestro objetivo en este curso no es el garantizar que se
amase una cantidad grande de conocimientos. Es mas bien cooperar para generar en
ustedes un modo de trabajo y curiosidad que los faculte para abordar problemas genéticos.
Todas las presentaciones que constituyen el curso, junto con el material de apoyo (en caso
de haberlo) estaran disponibles en la carpeta de documentos al menos una semana antes de
la fecha de exposicién en clase.

Programa y Calendario de clases
(EP) clases impartidas por Emir Padilla, (DR) clases impartidas por David Romero

30 de enero 1) Marcadores de DNA empleados en analisis genéticos (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Hartl D. & B. Cochrane. Genetics
9th edition. 2019, chapt. 2

01 de febrero 2) Genética Mendeliana | (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths, et al. An introduction to genetic
analysis, 11th ed. 2015. Chapt 2

06 de febrero NO HABRA CLASE (dia festivo)

08 de febrero 3) Genética Mendeliana Il (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths et al., (2015). An introduction to
genetic analysis, 11th ed. Chapt 3

13 de febrero 4) Problemas de Genética Mendeliana | (EP)
15 de febrero 5) Problemas de Genética Mendeliana Il (EP)
20 de febrero 6) Extensiones de genética mendeliana | (DR)

LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths et al., (2015). An Introduction to
genetic analysis, 11th ed, chapt 6 (pp. 215-231)

22 de febrero 7) Extensiones de Genética Mendeliana Il (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths et al., (2015). An Introduction to
genetic analysis, 11th ed, chapt 6 (pp. 231-242)

27 de febrero 8) Problemas de extensiones de Genética Mendeliana | (DR)

01 de marzo 9) Problemas de extensiones de Genética Mendeliana Il (EP)




06 de marzo
08 de marzo

13 de marzo

15 de marzo

20 de marzo

22 de marzo
27 de marzo

29 de marzo
03 de abril
05 de abril
10 de abril
12 de abril

17 de abril

19 de abril

24 de abril
26 de abril

01 de mayo
03 de mayo

08 de mayo

10 de mayo

15 de mayo
17 de mayo

Examen |
10) Herencia Citoplasmica (DR)
LECTURA OBLIGATORIA Tamarin: Principles of Genetics, 7th Ed
2001, Chapt. 17
11) Ligamiento | (EP)
LECTURA OBLIGATORIA Griffiths et al., (2015). An Introduction to
Genetic analysis, 11th ed. Chapt. 4 (p. 127-141)
12) Ligamiento Il (DR)
LECTURA OBLIGATORIA Griffiths et al., (2015). An Introduction to
Genetic analysis, 11th ed. Chapt. 4 (p. 141-158, excluyendo analisis
de tétradas); Strachan & Read (2019). Human Molecular Genetics 5th
ed., Chapt 17 (pp. 1-15)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
13) Sesion de problemas de Ligamiento (EP)
14) Mapeo cromosomal especializado en eucariontes (DR)
LECTURA OBLIGATORIA Strachan & Read (2019). Human
Molecular Genetics 5th ed., Chapt 17 (pp. 15-44)
15) Sesion de problemas generales de ligamiento (EP)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
Examen Il
16) Genética bacteriana (DR)
LECTURA OBLIGATORIA Griffiths et al., (2015). An Introduction to
Genetic Analysis, 11th ed. Chapt. 5
17) Mecanismos de mutacion (EP)
LECTURAS OBLIGATORIAS Giriffiths et al., (2015). An introduction
to genetic analysis, 11th ed., Chapt 16; Hartwell et al., (2010).
Genetics: from genes to genomes, 4th ed. Chapt. 7 (pp. 199-204)
18) Estrategias dirigidas y globales de mutagénesis (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Meneely (2014): Genetic analysis, 2nd
ed. Chapt. 7
19) Sesién de problemas de mutacion (DR)
20) Mutaciones cromosomales | (DR)
LECTURA OBLIGATORIA Griffiths et al., (2015). An introduction to
genetic analysis, 11th ed., Chapt 15 (pp.617-633)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
21) Mutaciones cromosomales Il (EP)
LECTURA OBLIGATORIA Griffiths et al., (2015). An introduction to
genetic analysis, 8th ed., Chapt 15 (pp. 634-651)
22) Genética de poblaciones | (DR)
LECTURAS OBLIGATORIAS: Human Genetics, Concepts and
Applications Chapter 13 (se vera el cap. completo en esta clase);
Griffiths et al., (2015). An Introduction to genetic analysis, 11th ed.,
Chapt 18 (pp. 665-677)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
NO HABRA CLASE (dia festivo)
23) Genética de poblaciones Il (DR)
LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths et al., (2015). An Introduction to




genetic analysis, 11th ed., Chapt 18 (pp. 677-696)

22 de mayo 24) Problemas de Genética de poblaciones (EP)
24 de mayo Examen llI
29 de mayo 25) Genética de poblaciones Il (DR)

LECTURA OBLIGATORIA: Griffiths et al., (2015). An Introduction to
genetic analysis, 11th ed., Chapt 18 (pp. 696-708)

31 de mayo 12 ronda de examen final

07 de junio 22 ronda de examen final

7. Caracteristicas para la imparticion del curso :

Lugar donde se realizara |Aula 1 de la Licenciatura en Ciencias Gendmicas, en
Cuernavaca, Mor.

Duracion en horas por 2 horas por sesion, 28 sesiones
sesidén y numero de
sesiones

Disponibilidad de Si_ X No
impartirlo por
videoconferencia

8. Método de evaluacion:

Por favor incluya en este apartado el % de la contribucién relativa de:

Examenes 100%
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