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OBJETIVO: Que el alumno revise y estudie los organismos modelo más utilizados en las ciencias 
genómicas, sus características principales y ventajas que los hacen ser buenos modelos biológicos, 
así como sus características genómicas. 
 
Número de Horas: Contenidos temáticos: 
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1. Introducción a los organismos modelo 
2. Genomas de virus 
3. Genomas de bacterias 

3.1 Introducción. 
3.2 El genoma de Escherichia coli. 
3.3 El genoma de Rhizobium etli. 
3.4 Genomas de otras bacterias. 

4. Genomas de hongos 
4.1 Introducción. 
4.2 La levadura como un modelo eucariótico. 
4.3 Genómica comparativa y funcional en levaduras. 
4.4 Genomas de otros hongos. 

5. Genomas de plantas 
5.1 Introducción. 
5.2 Arabidopsis thaliana como un modelo de plantas. 
5.3 Genomas de otras plantas. 

6. Genomas de parásitos 
7. Genomas de animales 
 

80 Total de Horas 
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• Artículos originales de revistas científicas. 
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and its evolutionary implications"; Nature; 1997;387:93-98. 
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Arabidopsis thaliana"; Nature; 2000; 408:796-815. 
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287(5461):2185-2195. 
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17(11):1675-1689. 
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• International Human Genome Sequencing Consortium; "Finishing the euchromatic sequence of the human 

genome"; Nature; 2004; 431:931-945. 
 
SUGERENCIAS DIDÁCTICAS: 
Exposición de los temas por parte del profesor, con la participación activa de los estudiantes. 
Discusión de artículos de investigación recientes en seminarios. 
Exposiciones por parte de los alumnos. 
 
SUGERENCIAS DE EVALUACIÓN: 
Exámenes teóricos.  
Participación en clase y seminarios. 
 
PERFIL PROFESIOGRÁFICO: 
Licenciado(a) en Ciencias Genómicas; Doctor(a) en Ciencias Biológicas, Bioquímicas o Biomédicas. 


