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1. Indicar modalidad: (Optativo, Seminario, curso regular (con profesor invitado) 
Curso Regular 
 

2. Título: Se sugiere que sea conciso y refleje el contenido general 
Principios de Evolución (Biología Molecular 2) 

3. Tutor responsable: 

Nombre completo Christian Sohlenkamp 

Entidad académica Centro de Ciencias Genómicas 

6. Descripción del curso 
Durante el curso de Biología Molecular 2 las y los alumnos deben aprender sobre las bases 
del RNA splicing, la traducción de mRNA a proteínas, el código genético, la regulación 
transcripcional en procariotas y eucariotas, y la diversidad y las funciones de RNAs 
regulatorios. Habrá presentaciones por parte del profesor o del ayudante sobre aspectos de 
los temas del curso, discusión de artículos científicos y de revisiones del tema, actividades de 
evaluación como Kahout y similar.  
 
Otro eje del curso está compuesto por presentaciones de métodos en biología molecular por 
parte de las y los alumnos. Cada alumno presenta en una o dos ocasiones en 20 a 30 
minutos un método. Así se pretende dar las bases a las y los alumnos para entender los 
conceptos y alcances de los métodos más comunes en la biología molecular y las ciencias 
genómicas. Durante cursos anteriores se presentaron los siguientes métodos: Electroforesis 
& Extracción de ácidos nucleicos, Hibridación de ácidos nucleicos (Soportes de retención, 
hibridaciones tipo southern y northern), Amplificación de DNA (PCR, RT-PCR, PCR en tiempo 
real), Secuenciación de DNA (Química y Enzimática), Técnicas de DNA Recombinante 
(Restricción, Ligación, Mutagénesis dirigida), Nuevas sistemas de clonacion (GATEWAY, 
TOPO, …), Análisis de Proteinas (SDS-Page, Western Blot), Análisis de Proteinas II (ELISA, 
Inmunoprecipitación), Inmunohistochemistry, Sistemas de expresión en eucariontes (métodos 
de transfección, transfecciones estables, transfecciones transitorias), Interacciones proteína-
DNA (EMSA, Footprinting, Crosslinking), Generación de modelos genéticos (Knock in, Knock 
out, CRISPR/Cas9), RNA de interferencia, Sistemas de interacción proteína-proteína (doble 
híbrido, un solo híbrido, ensayo de complementación de fragmentos de proteína), 



Microarreglos (DNA-DNA, DNA-RNA), Métodos de conformación cromosómica (3C, 4C, 5C, 
Hi-C), Métodos de captura de conformación de la cromatina (ChIA-PET, ATAC-Seq, HiChIP), 
Next Generation Sequencing (2 clases), Citometría de flujo, Genes reporteros, protein tags, 
Single cell techniques, Golden Gate, Gibson Assembly, Library cloning (BAC, YAC, cosmid, 
fosmid). Esta lista solamente es una orientación. Dependiendo del número de alumnas y 
alumnos y del avance de las ciencias esta lista es sujeta a modificaciones.  
 
En una o dos clases dedicadas a los organismos modelo, las y los alumnos presentan en 
grupos los organismos modelo más utilizados en la biología molecular y las ciencias 
genómicas, enfatizando en por qué fueron seleccionados y para qué tipos de estudios se 
utilizan. Este ejercicio tiene el propósito de presentar a las y los alumnos la diversidad de los 
sistemas biológicos que se estudian. Ejemplos son: fago lambda, E. coli y otras bacterias, 
hongos filamentosos, Chlamydomonas, Arabidopsis, C. elegans, Drosophila, pez cebra, 
ratón, rata. Esta lista sirve como orientación y varía de año en año. 
 
 

7. Características para la impartición del curso : 

Lugar donde se realizará Aula 1, LCG 

Duración en horas por 
sesión y número de 
sesiones 

Todo el semestre 
Lunes de 9:00 am a 11:00 am, miércoles 9:00am a 11:00am 

Disponibilidad de 
impartirlo por 
videoconferencia 

Sí_x__   No____ 

8. Método de evaluación: 

Por favor incluya en este apartado el % de la contribución relativa de: 

Exámenes 60 

Presentaciones de 
métodos/artículos 

20 

Otros trabajos 10 

Participación en clase 10 

 Al inicio de cada semestre se discuten estas proporciones con 
las y los estudiantes y se puede modificar. 
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Al inicio del semestre se hará una nueva búsqueda para incorporar revisiones y artículos más recientes 
de los temas que se van a tratar.  
 

 
* Requerido sólo para los tutores y/o ayudantes que vayan a percibir alguna remuneración 
**En caso de que sean varios invitados, podría enviarse la lista en tabla de Excel 
 


