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1. Indicar modalidad: (Optativo, Seminario, curso regular (con profesor invitado)
Curso regular

2. Titulo: Se sugiere que sea conciso y refleje el contenido general
Genoémica evolutiva 2 (Analisis del transcriptoma: métodos bioinformaticos y experimentales)

3. Tutor responsable:

Nombre completo David Valle Garcia

6. Descripcidén del curso

Durante el curso analizaremos los diversos métodos experimentales para realizar estudios
transcriptomicos. Asimsimo, evaluaremos de forma tedrica y practica los métodos
bioinformaticos para analizar dichos datos e integrarlos a otro tipo de analisis dmicos.

El curso sera evaluado por participacion en clase, exposiciones en equipo, entrega de trabajos
individuales y un proyecto de investigacion final. A continuacion se detalla el temario del curso:

Clase 1 — Introduccién e historia de los analisis transcriptomicos, de los microarreglos a los
estudios de célula unica.

Clase 2 — Plataformas de secuenciacién para analisis transcriptomicos.

Clase 3 — Preparacion de librerias: métodos y consideraciones técnicas.

Clase 4 — Analisis bioinformatico (tedrico/practico): alineamiento de secuencias.

Clase 5 — Anadlisis bioinformatico (tedrico/practico): Transformacion de formatos, feature
counts, creacion de pileups.

Clase 6 — Analisis bioinformatico (tedrico/practico): Analisis Diferencial de Expresién. Métodos
mas comunes.

Clase 7 — Analisis bioinformatico (tedrico/practico): Analisis Diferencial de Expresién. Disefios
experimentales complejos.

Clase 8 — Andlisis bioinformatico (tedrico/practico): Gene Ontology, Integracién con otras bases
de datos.

Clase 9 — Discusion de articulos de investigacidon (presentacién por alumnos): aplicaciones en
ciencia basica.




Clase 10 — Discusion de articulos de investigacidon (presentacidon por alumnos): aplicaciones
en la clinica.

Clase 11 — Nuevas tecnologias de analisis: transcriptdmica de célula unica.

Clase 12 — Nuevas tecnologias de analisis: transcriptdmica espacial.

Al final del curso los alumnos realizaran un pequefio proyecto de investigacion en el que
analizaran datos previamente publicados para responder una pregunta de su interés.

7. Caracteristicas para la imparticiéon del curso :

Lugar donde se realizara |Licenciatura en Ciencias Genomicas

Duracion en horas por 2 horas y media por sesion. 12 sesiones.
sesidén y numero de
sesiones

Disponibilidad de Si__ No_ X_
impartirlo por
videoconferencia

8. Método de evaluacion:

Por favor incluya en este apartado el % de la contribucién relativa de:

Participacion en clase 20%

Presentacion en clase 30%

Proyecto de investigacion |40%

Trabajos 10%

Otros
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