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1. Indicar modalidad: (Optativo, Seminario, curso regular (con profesor invitado)
Curso regular

2. Titulo: Se sugiere que sea conciso y refleje el contenido general
Introduccion a la aBioinformatica

3. Tutor responsable:

Nombre completo LI Heladia Salgado Osorio
Entidad académica Programa de Gendmica Computacional, Centro de Ciencias
Genomicas

6. Descripcién del curso
El objetivo del curso es familiarizar al alumno con las herramientas bioinformaticas
basicas mas importantes y de uso mas frecuente en el area: el sistema operativo Linux y
los conceptos basicos de bioinformética como son las bases de datos biolégicas, formatos
y manejo de secuencias y genomas.

Biologia
1. Introduccién
2. Secuencias y genomas
a. Tipos de secuencias
b. Cédigo Genético
c. Genoma (GenBank)
d. Formatos de secuencias (FASTA)
3. Bases de datos biolégicas
a. NCBI: Genomes, Nucleotide, PubMed, etc
b. EMBL
c. DDBJ
4. Alineamientos de pares y multiples secuencias
a. Alineamientos de pares (match, missmatch, gap, identidad, cobertura, etc)
b. Herramienta BLAST
5. Homologia entre secuencias
a. Homologo




Ortélogo
Paréalogo
Xenéblogo
Indel
Especiacion
Duplicacion

I

Computacion
:Qué es el Shell?

Trabajando con archivos
Tuberias y Filtros

Variables
Shell scripts

W®ONSUA~OWNE

Navegando en el sistema de archivos Linux

y directorios

Conteos y andlisis con el Shell
Usando el Shell para transformar texto libre
Automatizando lo repetitivo con ciclos

7. Caracteristicas para la

imparticion del curso:

Lugar donde se realizara

Centro de Ciencias Gendmicas

Duracién en horas por
sesién y numero de
sesiones

2 horas por sesion, 28 sesiones
(miércoles y viernes de 12:00 — 14:00 hrs

Disponibilidad de
impartirlo por
videoconferencia

Si_X No
Curso Presencial, pero también estara en funcionamiento el
modo virtual.

8. Método de evaluacion:

Por favor incluya en este apartado el % de la contribucién relativa de:

Participacion en clase 10%
Presentacion en clase

Proyecto de investigacion |30%
Trabajos 50%
Otros: examenes 10%
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