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OBJETIVO: Que el alumno profundice en temas de actualidad en las ciencias genémicas sobre un
grupo de organismos.

NUmero de Horas: Contenidos tematicos:

10 1. Biologia y metagendmica de la simbiosis del intestino humano.

10 2. Biologia y metagenomica de la simbiosis con insectos.

10 3. Metagenoma del océano.

10 4. Metagenoma del suelo y otros ambientes.

10 5. Metagenomas de matas, tapetes y estromatolitos.

10 6. Enfoques metagendmicos para la obtencién de genes y sustancias con
utilidad biotecnoldgica.

10 7. Ventajas y desventajas de la metagendmica en el estudio de
comunidades complejas.

10 8. Perspectivas a futuro, metagenémica funcional.

80 Total de Horas

*Este programa ejemplifica la temética de este curso, los temas pueden cambiar cada semestre.
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BIBLIOGRAFIA COMPLEMENTARIA:

Articulos originales de revistas cientificas.

SUGERENCIAS DIDACTICAS:

Exposicion de los temas por parte del profesor, con la participacion activa de los estudiantes.
Discusién de articulos de investigacion recientes en seminarios.

Exposiciones por parte de los alumnos.




SUGERENCIAS DE EVALUACION:
Exadmenes tedricos.
Participacion en clase y seminarios.

PERFIL PROFESIOGRAFICO:

Licenciado(a) en Ciencias Gendmicas; Doctor(a) en Ciencias Bioldgicas, Bioguimicas o Biomédicas.



